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TÓM TẮT 
Gà ri vàng là giống gà bản điạ có đăc̣ tı́nh quý như chất lượng thiṭ, trứng thơm ngon 

nhưng năng suất trứng thấp là do giống có tı́nh ấp bóng cao, thành thuc̣ sinh duc̣ 

muôṇ và không được choṇ loc̣. Đến nay, giống gà này đã được chọn lọc và nhân 

giống nhưng với số lượng không nhiều. Các đàn gà ở các hộ dân thì số lượng rất ít, 

sau mỗi năm mức độ đồng huyết lại tăng. Công tác giống gia cầm đã ứng duṇg choṇ 

loc̣ dựa vào các gen liên quan đến troṇg lượng thân thiṭ và chất lượng thiṭ như gen 

PIT1, GHSR, FGFBP 1 và FGFBP 2. Trong nghiên cứu này, gen FGFBP 2 được sử 

duṇg để phân tı́ch đa hı̀nh về trı̀nh tự nucleotide ở giống Gà ri vàng taị xã Tân Cương, 

thành phố Thái Nguyên. Đoaṇ gen FGFBP 2 dài 656 bp được nhân bản và giải trı̀nh 

tự nucleotide thành công ở tất cả 30 cá thể Gà ri vàng nghiên cứu. Kết quả phân tı́ch 

trı̀nh tự nucleotide cho thấy giữa các cá thể Gà ri vàng taị xã Tân Cương không có 

sự đa hı̀nh, tất cả 30 trı̀nh tự từ 30 cá thể gà đều có trı̀nh tự nucleotide tương đồng 

100% và trı̀nh tự này được đăng ký thành công trên GenBank với mã số OL800559. 

So sánh trı̀nh tự đoaṇ gen FGFBP 2 của giống Gà ri vàng Tân Cương với 5 giống 

gà khác hiêṇ có trên GenBank cho thấy mức đô ̣tương đồng rất cao (100%) và tương 

đồng 93,49% với giống Gà tây taị Hà Lan. Kết quả này cho thấy trı̀nh tự đoaṇ gen 

FGFBP 2 của gà rất bảo thủ măc̣ dù các giống gà khác nhau được thuần hóa ở các 

khu vực điạ lý rất xa và điều kiêṇ sinh thái khác biêṭ. 

ABSTRACT 
Yellow chicken is an indigenous chicken breed with valuable characteristics such as 
good quality of meat and eggs, but low egg productivity due to the breed's high 
hatchability, late sexual maturity, and lack of selection. Up to now, this chicken breed 
has been selected and bred but in small numbers. The number of chickens in households 
is very small, after each year the level of inbreeding increases. Poultry breeding has 
applied selection based on genes related to carcass weight and meat quality such as 
PIT1, GHSR, FGFBP 1 and FGFBP 2. In this study, the FGFBP 2 gene was used to 
analyze nucleotide sequence polymorphisms in the yellow chicken variety in Tan 
Cuong commune, Thai Nguyen city. The 656 bp long FGFBP 2 gene fragment was 
cloned and nucleotide sequenced successfully in all 30 studied individuals. The results 
of nucleotide sequence analysis showed that there was no polymorphism among the 
yellow chickens in Tan Cuong commune, all 30 sequences from 30 chickens had 100% 
similar nucleotide sequences and this sequence was successfully deposited on GenBank 
with accession number OL800559. Comparison of the FGFBP 2 gene sequence of Tan 
Cuong yellow chicken with 5 other chicken breeds available on GenBank showed a 
very high degree of similarity (100%) and 93.49% similarity with the Turkey breed in 
the Netherlands. This result shows that the Chicken FGFBP 2 gene sequence is very 
conservative even though different chicken breeds are domesticated in very remote 
geographical areas and different ecological conditions. 
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1. ĐĂṬ VẤN ĐỀ 
Những năm gần đây việc khai thác nguồn 

gen vật nuôi bản địa từng bước được thực hiện, 
các giống vật nuôi hiếm hoi của cộng đồng 
người dân tộc thiểu số đã được chú ý đầu tư phát 
triển. Lý do chính là thị hiếu của người tiêu 
dùng vì vậy các giống vật nuôi bản địa đã mang 
lại lợi ích kinh tế cho người chăn nuôi cao hơn 
so với giống vật nuôi nhập khẩu. 

Gà ri vàng (Gallus gallus domesticus) có 
màu lông vàng rơm hoăc̣ vàng mơ. Thân hình 
nhỏ bé, chân ngắn. Phần lớn gà mái có lông màu 
vàng rơm, vàng đất hoặc nâu nhạt, có đốm đen 
ở cổ, đuôi và đầu cánh. Gà trống có màu lông 
đỏ thẫm, đầu lông cánh và lông đuôi có lông đen 
ánh xanh; lông bụng có màu đỏ nhạt, vàng đất. 
Màu da vàng hoặc trắng, da chân vàng. Mào cờ 
có răng cưa, màu đỏ và phát triển ở con trống. 
Tích và dái tai màu đỏ, có khi xen lẫn ánh bạc. 
Chân có hai hàng vẩy màu vàng, đôi khi xen lẫn 
màu vàng đỏ tươi. Gà mái một năm tuổi nặng 
1,2 - 1,5 kg, 4 - 5 tháng tuổi bắt đầu đẻ. Sức đẻ 
năm đầu 100 - 120 trứng, trứng nặng 40 - 45 g, 
vỏ màu trắng. Gà đẻ theo từng đợt 15 - 20 trứng, 
nghỉ đẻ và đòi ấp, nuôi con khéo. Gà trống ba 
tháng đã biết gáy. Gà trống 1 năm tuổi có cân 
nặng 1,5 - 2 kg. Thịt Gà ri thơm, ngon, có màu 
trắng, sợi cơ nhỏ, mịn. Gà ri vàng là một giống 
gà mang nguồn gen hiếm, tài nguyên sinh học 
quý, gắn liền với sinh kế và văn hóa của người 
dân các tỉnh phía Bắc. Giống gà này có tầm vóc 
nhỏ nhưng khả năng thích nghi và sức đề kháng 
cao. Đặc biệt, chất lượng thịt thơm, ngon, bổ 
dưỡng được người tiêu dùng ưa chuộng. Tuy 
nhiên, do đặc điểm sinh trưởng chậm, thời gian 
nuôi dài, năng suất thấp nên số lượng người 
nuôi giống gà này ngày càng giảm. Qua điều tra, 
hiện nay Gà ri vàng được nuôi với số lượng khá 
ít ở xã Tân Cương, thành phố Thái Nguyên, tỉnh 
Thái Nguyên. Giống gà này chủ yếu đang được 
nuôi nhỏ lẻ, theo hình thức quảng canh. Các hộ 
chăn nuôi chưa chú trọng nhiều đến việc áp 
dụng kỹ thuật chăn nuôi và chưa quan tâm đến 
công tác giống. Hệ quả là giống gà này đang có 
nguy cơ mất dần những gen quy định các đặc 
điểm di truyền quý và suy giảm về số lượng gà 
thuần. Do đó, yêu cầu cấp thiết hiện nay là cần 
có nghiên cứu bảo tồn và phát triển bền vững 
giống gà này. 

Trong những năm gần đây, nhờ có kỹ thuật 

phát triển của công nghệ sinh học hiện đại, kỹ 
thuật di truyền phân tử đã được sử dụng để xác 
định cấu trúc quần thể, mối quan hệ về di truyền 
giữa các giống. Kỹ thuật này ngày nay đã được 
FAO khuyến cáo dùng để đánh giá đa dạng di 
truyền quần thể và mức độ cận huyết của quần 
thể, xác định khoảng cách di truyền, giải trình 
tự gen và xây dựng cây phân loài di truyền giữa 
các giống [1]. Đây là hướng nghiên cứu mới có 
hiệu quả và độ chính xác cao. Nhiều nghiên cứu 
sử duṇg chı̉ thi ̣ SSR để đánh giá đa daṇg di 
truyền các giống Gà nôị như Gà H’mông [2]; Gà 
tre, Gà ác, Gà H’mông, Gà choị, Gà Hồ [3]; Gà 
Hà Giang và Gà rừng châu Á [4]; Gà nôị và Gà 
Trung Quốc [5]; Gà ri, Gà tàu vàng, Gà Đông 
Tảo, Gà nhiều ngón [6]; Gà ri hoa mơ và Gà ri 
vàng mơ [7]; Gà Lac̣ Sơn [8]. Môṭ số nghiên cứu 
tâp̣ trung vào các gen muc̣ tiêu cu ̣thể như gen 
PIT1 (pituitary-specific transcriptional factor 1) 
[9], gen GHSR (Growth hormone secretagogue 
receptor) [10] của giống Gà tàu vàng; gen GH 
(Growth hormone) của giống Gà mı́a và Gà ri 
[11]. Ngoài ra, có môṭ số nghiên cứu tâp̣ trung 
phân tı́ch vùng D-loop trong ty thể để đánh giá 
sư ̣đa daṇg di truyền của các giống Gà nôị [12] 
như Gà ri, Gà tre, Gà choị, Gà tàu vàng [13]; và 
Gà Liên minh, Gà Đông tảo, Gà Nhaṇ, Gà chı́n 
cưạ [14]. 

Gen FGFBP (Fibroblast Growth Factor 
Binding Protein) ma ̃ hóa cho protein liên kết 
yếu tốt tăng trưởng nguyên bào sơị nằm trên 
nhiêm̃ sắc thể số 4 ở Gà, bao gồm hai gen là 
FGFBP 1 và FGFBP 2. Ở gà, gen FGFBP 1 dài 
1182 bp bao gồm 2 exon và ma ̃hóa cho chuỗi 
polypeptit gồm 208 axit amin, gen FGFBP 2 dài 
980 bp cũng bao gồm 2 exon và ma ̃hóa chuỗi 
polypeptit dài 307 axit amin. FGF rất quan trọng 
đối với sự phát triển cơ xương, tạo ra sự tăng 
sinh nguyên bào và biệt hóa của các tế bào cơ. 
Các protein được mã hóa bởi gen FGFBP1 và 
FGFBP2 cảm ứng phiên mã FGFs và được gọi 
là chất hoạt hóa. Các protein này nhận ra các 
vùng thúc đẩy ADN và ảnh hưởng đến quá trình 
phiên mã đồng thời của một số gen khác [15]. 
Các nghiên cứu trước đây đã chỉ ra rằng những 
gen này đóng góp quan trọng trong các giai đoạn 
hình thành phôi, biệt hóa tế bào và tăng sinh ở 
gà [16, 17]. 

Ankra-Badu và cộng sự (2010), nghiên cứu 
một quần thể gà F2, xác định QTL cho trọng 
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lượng cơ thể, chiều dài chân (LL) và đường kính 
chân (LD) trong GGA2, 4 và 26. Bản đồ QTL 
cho trọng lượng cơ thể ở 5-9 tuần tuổi, LL và 
LD, nằm trên nhiễm sắc thể số 4 giữa các điểm 
đánh dấu MCW0240-LEI0073 (198-220 cM) và 
có liên quan đến sự phát triển cơ và tăng trưởng 
xương. Các gen ứng cử viên vị trí FGFBP 1 và 
FGFB 2 nằm trong vùng GGA4 này [18]. Trong 
một nghiên cứu gần đây hơn, Nassar và cộng sự 
(2012) đã xác định được QTL ở vùng GGA4 từ 
151,5 đến 160,5 cM trong quần thể gà F2 (New 
Hampshire x White Leghorn) có liên quan đến 
trọng lượng cơ thể, trọng lượng thân thịt, trọng 
lượng vú, trọng lượng chân và trọng lượng cánh. 
Các tác giả này cũng báo cáo rằng các gen 

FGFBP 1 và FGFBP 2 trong vùng này có thể 
ảnh hưởng đến chất lượng thân thịt và sự phát 
triển cơ bắp [19]. 

Felicio và côṇg sư ̣(2013) đã xác định SNP 
trong các gen FGFBP 1 và FGFBP 2 nằm trong 
vùng QTL cho BW35 và BW41 giữa các điểm 
đánh dấu MCW0240-LEI0063 có liên quan đến 
các đặc điểm tăng trưởng và phát triển cơ (BRT, 
TCL, L * và a *), chứng thực cho các phát hiện 
của Ankra-Badu và cộng sự (2010); Nassar và 
cộng sự (2012). Những đặc điểm này có tầm 
quan trọng hàng đầu đối với ngành chăn nuôi 
gia cầm, vì việc lựa chọn để gia cầm tăng trưởng 
nhanh có liên quan đến chất lượng thịt [20]. 

 

 
Hıǹh 1. Giống Gà ri vàng taị xã Tân Cương, thành phố Thái Nguyên 

 
 

2. PHƯƠNG PHÁP NGHIÊN CỨU 

2.1. Vâṭ liêụ nghiên cứu 
Mâũ máu của 30 cá thể Gà ri vàng Tân 

Cương đươc̣ thu thâp̣ làm vâṭ liêụ tách chiết 

ADN tổng số (Bảng 1). Tất cả các mâũ máu 

đươc̣ bảo quản trong ống 2 ml, có chứa EDTA 

0,5 M chống đông máu và đươc̣ bảo quản ở 

nhiêṭ đô ̣4oC trong quá trı̀nh vâṇ chuyển. 
 

Bảng 1. Danh sách mẫu Gà ri vàng Tân Cương thu thâp̣ taị 8 xóm của xã Tân Cương, 

 thành phố Thái Nguyên 

STT Kí hiệu mẫu Ngày thu mẫu Địa điểm thu mẫu Số lượng mẫu 

1 GRV01-04 27/05/2021 Xóm Đôị Cấn 04 

2 GRV05-08 27/05/2021 Xóm Soi Vàng 04 

3 GRV09-12 27/05/2021 Xóm Hồng Thái 1 04 

4 GRV13-16 27/05/2021 Xóm Hồng Thái 2 04 

5 GRV17-20 27/05/2021 Xóm Y Na 04 

6 GRV21-24 27/05/2021 Xóm Lam Sơn 04 

7 GRV25-27 27/05/2021 Xóm Guôc̣ 03 

8 GRV28-30 27/05/2021 Xóm Gò Pháo 03 

Tổng cộng 30 
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2.2. Phương pháp nghiên cứu 
2.2.1. Phương pháp tách chiết ADN tổng số 

ADN tổng số đươc̣ tách chiết theo quy trı̀nh 
của bô ̣kit DNeasy blood and tissue kit, Qiagen 
(Đức). Sản phẩm tách ADN tổng số đươc̣ kiểm 
tra nồng đô ̣ và đô ̣ tinh sac̣h dưạ trên phương 
pháp đo mâṭ đô ̣quang (ScanDrop – Annalytik 
Jena, Đức) và phương pháp điêṇ di trên gel 
agarose 1,0%. 
2.2.2. Phương pháp khuếch đaị PCR và xác 
điṇh trı̀nh tư ̣nucleotide  

Phản ứng PCR được thực hiện trên máy PCR 
Biomera Tadvance 96S (Analytik Jena, Đức) 

với thể tı́ch mỗi phản ứng là 25 l, trong đó chứa 
các thành phần và nồng đô ̣ các chất tham gia 

phản ứng như sau: 12,5 l PCR Master mix 2X, 

10 M mồi xuôi và 10 M mồi ngươc̣, 50 ng 

ADN khuôn, bổ sung H2O deion tới 25 l. 
Chương trı̀nh nhiêṭ đô ̣của phản ứng PCR như 
sau: biến tı́nh ở 95oC trong 5 phút; 35 chu kì lăp̣ 
laị của ba bước 95oC – 30 giây, 58oC – 30 giây, 
72oC – 45 giây; kết thúc tổng hơp̣ ở 72oC trong 
7 phút; bảo quản sản phẩm PCR ở 4oC. Trı̀nh tư ̣
căp̣ mồi sử duṇg để nhân bản đoaṇ gen FGFBP2 
có kích thước 656 bp: Mồi xuôi: 5’–
GGATGAAGAGATGAAAGCGAGA–3’, Mồi 
ngươc̣: 5’–AAACCCCCAGAAGCCACA–3’ 
(Felicio et al., 2013). 

Sản phẩm PCR được điện di trên gel agarose 
1,2% có bổ sung thuốc nhuôṃ axit nucleic 
(Redsafe). Sau khi điện di, bản gel agarose được 
soi dưới đèn UV và chụp ảnh bằng Máy chụp 
gel Quantum CX5 (Vilber, Pháp). 

Những sản phẩm PCR sau khi khuếch đại 
thành công sẽ được tinh sạch sử duṇg bô ̣ kit 
innuPREP PCR pure Kit (Analytik Jena, Đức). 

Sau khi tinh sạch, sản phẩm PCR được gửi 
cho phòng thí nghiệm 1st Base ở Malaysia để 
giải trình tự theo cả hai chiều. Trình tự 
nucleotide của đoạn ADN được xác định bằng 
máy giải trình tự tư ̣đôṇg theo nguyên lý Sanger, 
sử dụng bộ Kit BigDye® Terinator v3.1 Cycle 
Sequencing. 
2.2.3. Phương pháp phân tı́ch số liêụ 

Các trı̀nh tư ̣nucleotide đươc̣ phân tı́ch và xử 
lý bằng phần mềm tin sinh BioEdit v.7.2.5 (Hall, 
1999), Mega7 (Kumar et al., 2015) và các công 
cu ̣trên NCBI (http://www.ncbi.nlm.nih.gov). 
3. KẾT QUẢ VÀ THẢO LUÂṆ 
3.1. Kết quả tách chiết ADN tổng số 

Trong nghiên cứu này vâṭ liêụ dùng để tách 
chiết ADN là các 00 mâũ máu đươc̣ thu từ 30 cá 
thể Gà ri vàng Tân Cương tı̉nh Thái Nguyên. 
Kết quả tách chiết ADN tổng số từ 30 mẫu máu 
Gà ri vàng Tân Cương tı̉nh Thái Nguyên được 
thể hiện ở Bảng 2. Trong đó, các mẫu có chất 
lượng và hàm lượng ADN tương đối tốt để thưc̣ 
hiêṇ đươc̣ phản ứng PCR. Cụ thể, hàm lươṇg 
ADN dao đôṇg từ 10,09 đến 42,03 ng/µl và đô ̣
tinh sac̣h tương đối tốt, dao đôṇg từ 1,58 đến 
2,17. Nhı̀n chung thı̀ các mâũ AND tách chiết 
đươc̣ đều có đô ̣tinh sac̣h tốt (chủ yếu các mâũ 
đều có tỷ số A260/A280 từ 1,8-2,0, là chı̉ số thể 
hiêṇ đô ̣tinh sac̣h cao của mâũ ADN), chı̉ có môṭ 
vài mâũ có đô ̣tinh sac̣h thấp hơn 1,8 hoăc̣ cao 
hơn 2,0 nhưng không đáng kể. Hàm lươṇg ADN 
của 30 mâũ cũng tương đối thấp nhưng với sư ̣
nhaỵ của enzyme ADN polymerase thı̀ hàm 
lươṇg ADN từ 10ng/ µl là đảm bảo cho phản 
ứng PCR thành công. Với hàm lươṇg ADN 
tương đối thấp của 30 mâũ ADN này, nghiên 
cứu sử duṇg 1 µl cho phản ứng PCR với tổng 
thể tı́ch 25 µl.

 

Bảng 2. Hàm lươṇg và chất lươṇg ADN tổng số tách chiết từ mẫu máu Gà ri vàng Tân Cương 

STT 
Điạ điểm 
 lấy mẫu 

 Mẫu 
Đô ̣tinh sac̣h  

của ADN 
(OD260nm/280nm) 

Hàm lươṇg ADN 
(ng/µl) 

1 

Xóm Đôị Cấn 

 GRV 01 1,82 17,75 

2  GRV 02 1,75 24,54 

3  GRV 03 2,07 11,05 

4  GRV 04 1,89 27,48 

5 

Xóm Soi Vàng 

 GRV 05 1,78 42,03 

6  GRV 06 1,93 28,18 

7  GRV 07 1,87 32,05 

8  GRV 08 1,58 35,47 
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STT 
Điạ điểm 
 lấy mẫu 

 Mẫu 
Đô ̣tinh sac̣h  

của ADN 
(OD260nm/280nm) 

Hàm lươṇg ADN 
(ng/µl) 

9 

Xóm  
Hồng Thái 1 

 GRV 09 1,72 28,71 

10  GRV 10 1,68 37,00 

11  GRV 11 1,90 23,54 

12  GRV 12 1,97 19,94 

13 

Xóm  
Hồng Thái 2 

 GRV 13 1,87 26,17 

14  GRV 14 1,69 17,02 

15  GRV 15 1,72 19,07 

16  GRV 16 1,83 21,25 

17 

Xóm Y Na 

 GRV 17 1,85 35,04 

18  GRV 18 1,78 29,76 

19  GRV 19 1,92 25,55 

20  GRV 20 1,77 35,72 

21 

Xóm Lam Sơn 

 GRV 21 2,03 15,60 

22  GRV 22 1,96 22,70 

23  GRV 23 1,76 27,02 

24  GRV 24 2,17 10,09 

25 

Xóm Guôc̣ 

 GRV 25 1,85 18,64 

26  GRV 26 1,72 21,67 

27  GRV 27 1,93 27,80 

28 

Xóm Gò Pháo 

 GRV 28 1,70 22,45 

29  GRV 29 1,82 25,17 

30  GRV 30 1,63 11,15 
 

 
Hình 2. Kết quả nhân bản đoạn gen FGFBP 2 ở các cá thể Gà ri vàng Tân Cương 

(M: ADN marker 100 bp, (-): mẫu đối chứng âm trong đó ADN được thay thế bằng H2O,  

giếng 1 – 30 tương ứng với mẫu ADN của 30 cá thể Gà ri vàng Tân Cương như ở Bảng 2) 
 

3.2. Nhân bản đoaṇ gen FGFBP2 
 Tất cả 30 mâũ ADN của 30 các thể Gà ri 

vàng Tân Cương đươc̣ sử duṇg làm khuôn để 
nhân bản đoaṇ gen FGFBP 2 với kı́ch thước lý 
thuyết 656 bp. Kết quả nhân bản thành công 

đoaṇ gen FGFBP 2 từ 30 mâũ ADN của Gà ri 
vàng Tân Cương đươc̣ thể hiêṇ trên Hı̀nh 2. 
Toàn bô ̣ 30 mâũ Gà ri vàng Tân Cương đều 
đươc̣ nhân bản thành công đoaṇ gen FGFBP 2 
với kı́ch thước trên 600 bp như dư ̣kiến, tất cả 
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30 mâũ đều xuất hiêṇ môṭ băng ADN duy nhất, 
sáng rõ chứng tỏ sản phẩm PCR rất đăc̣ hiêụ và 
không có sư ̣xuất hiêṇ của sản phẩm phu.̣ Toàn 
bô ̣30 mâũ sản phẩm PCR này se ̃đươc̣ sử duṇg 
bô ̣ kit tinh sac̣h sản phẩm PCR của hañg 
Analytik Jena, Đức và gửi đi giải trı̀nh tư ̣
nucleotide taị Công ty 1st BASE (Malaysia) theo 
cả chiều xuôi và chiều ngươc̣. 
3.3. Trıǹh tư ̣ nucleotide của đoaṇ gen 
FGFBP2 của giống Gà ri vàng tân Cương và 
xây dưṇg cây quan hê ̣di truyền với môṭ số 
giống Gà trên ngân hàng gen quốc tế 
3.3.1. Trı̀nh tư ̣ nucleotide của đoaṇ gen 
FGFBP 2 của Gà ri vàng Tân Cương  

Sản phẩm PCR của 30 mẫu Gà ri vàng được 
tinh sạch và gửi đi giải trình tự nucleotide. Kết 
quả giải trình tự đoạn gen FGFBP 2 cho thấy 
toàn bô ̣30 mâũ đều có trıǹh tư ̣nucleotide giống 
nhau 100%. Chất lươṇg giải trı̀nh tư ̣nucleotide 
của 30 mâũ rất tốt, các đı̉nh trên giản đồ trı̀nh tư ̣
rất rõ ràng, tách biêṭ nhau và không bi ̣ nhiêũ 
(Hı̀nh 3). Mục đích của việc giải trình tự 
nucleotide đoạn gen FGFBP 2 là để xác định sư ̣
đa daṇg về trı̀nh tư ̣nucleotide của gen này giữa 
các cá thể Gà ri vàng Tân Cương và từ đó xây 
dưṇg cây quan hệ di truyền của giống Gà ri vàng 
Tân Cương với các giống Gà khác đã được công 
bố trên Ngân hàng gen quốc tế. Trı̀nh tư ̣ của 
đoaṇ gen FGFBP 2 đươc̣ cắt bỏ đoaṇ đầu và 
đoaṇ cuối do ở hai vi ̣ trı́ này chất lươṇg giải trı̀nh 
tư ̣không đươc̣ tốt, còn laị đoaṇ gen dài 538 bp 
với trı̀nh tư ̣giống nhau ở cả 30 mâũ Gà ri vàng 
Tân Cương như trên Hıǹh 4 và đươc̣ đăng ký 
thành công trên Ngân hàng gen quốc tế với mã 
số OL800559. 

Theo cơ sở dữ liêụ đa ̃đươc̣ công bố của Gà 

(dbSNP, 2012) thı̀ gen FGFBP 1 có 34 và 
FGFBP 2 có 21 đa hı̀nh nucleotide (SNP). Tuy 
nhiên, không có nghiên cứu nào liên quan đến 
viêc̣ xác điṇh và đánh giá sư ̣ liên kết của các 
SNPs trong các gen FGFBP 1 và FGFBP 2 đối 
với các đăc̣ điểm kinh tế ở gia cầm. Các nghiên 
cứu trước đây đa ̃chı̉ ra rằng hai gen này đóng 
góp quan troṇg trong các giai đoaṇ hı̀nh thành 
phôi, phân hóa tế bào và tăng sinh ở gà [16, 17]. 
Filecio và côṇg sư ̣ (2013) nghiên cứu gen 
FGFBP 2 ở giống gà lai thế hê ̣F2 của gà trống 
từ dòng gà thiṭ (TT) bắt nguồn từ giống White 
Plymouth Rock và gà mái từ dòng đẻ trứng (CC) 
bắt nguồn từ giống White Leghorn cho thấy gen 
FGFBP 2 có môṭ đa hı̀nh nucleotide taị vi ̣ trı́ 651 
nên tồn taị hai daṇg haplotype (G>A), do đó có 
thể taọ thành 3 daṇg diplotype là H1H1, H1H2, 
và H2H2. Trong trường hơp̣ này, alen bất lơị có 
tần số thấp hơn, hiêụ quả thay thế alen ước tı́nh 
trung bı̀nh là lươṇg nước trong cơ ngưc̣ nhiều 
hơn 0,5%. Do đó, tác đôṇg của vi ̣ trı́ đa hı̀nh này 
đối với chương trı̀nh nhân giống cho quần thể 
này là rất nhỏ [20]. 

Tác giả Đỗ Võ Anh Khoa (2012) đã nghiên 
cứu đa hı̀nh đôṭ biến điểm A639G trên gen 
IGFBP 2 ở Gà tàu vàng và kết luâṇ rằng đa 
hı̀nh gen không ảnh hưởng có ý nghıã thống kê 
đến các tı́nh traṇg về năng suất thiṭ. Tuy nhiên, 
qua phân tı́ch về ảnh hưởng của tương tác kiểu 
gen và dòng trống có nhâṇ thấy sư ̣khác biêṭ có 
ý nghıã về các chı̉ tiêu dài ức, khối lươṇg đùi, 
cao chân và khối lươṇg thiṭ ức. Qua đó cho 
thấy sư ̣ ảnh hưởng không nhiều của đa hı̀nh 
gen IGFBP 2 trên các tı́nh traṇg về năng suất ở 
Gà tàu vàng [10]. 

 

 
Hıǹh 3. Giản đồ (peak) trıǹh tư ̣nucleotide theo chiều xuôi (hıǹh trên) và chiều ngươc̣ (hıǹh dưới) 

của gen FGFBP 2 ở giống Gà ri vàng Tân Cương 
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Hình 4. Trình tự nucleotide của đoạn gen FGFBP 2 có mã số GenBank OL800559  

của giống Gà ri vàng Tân Cương 
 

3.3.2. Kết quả xây dựng cây quan hệ di truyền 
dựa trên trình tự đoạn gen FGFBP 2 

Trình tự đoạn gen FGFBP 2 được BLAST trên 
ngân hàng gen quốc tế NCBI để xác định các trình 

tự tương đồng. Kết quả cho thấy có 6 trình tự 
tương đồng với đoạn gen FGFBP 2 của mẫu Gà 
ri vàng Tân Cương và loài Anas platyrhynchos 
đươc̣ sử duṇg như loài ngoài nhóm (Bảng 3).  

 

Bảng 3. Kết quả so sánh trình tự đoạn gen FGFBP 2 của Gà ri vàng Tân Cương  
với các trình tự tương đồng trên ngân hàng gen quốc tế NCBI 

STT Tên loài 
Mã số trên 
GenBank 

Tỷ lệ  
tương đồng 

(%) 

1 Gallus gallus GHM_11_TN_2021 (Gà H’mong, Viêṭ Nam) ON552559.1 100 
2 Gallus gallus breed Huxu (Trung Quốc) CP100558.1 100 
3 Gallus gallus White Leghor (Anh) BX930841.2 100 
4 Gallus gallus (Mỹ) AY164487.1 100 
5 Gallus gallus GNC_29_TN_2021 (Viêṭ Nam) ON773624.1 100 
6 Meleagris gallopavo (Hà Lan) OW982295.1 93,49 
7 Anas platyrhynchos (out group) LS423614.1 85,26 

 

Hình 5. Kết quả cây quan hệ di truyền giữa Gà ri vàng Tân Cương và các giống Gà 
trên Ngân hàng gen quốc tế NCBI dưạ trên trıǹh tư ̣đoaṇ gen FGFBP 2 

 

Bảng 3 cho thấy trình tự nucleotide đoạn gen 
FGFBP 2 của giống Gà ri vàng Tân Cương có tỷ 
lệ tương đồng 100% với trình tự đoạn gen 

FGFBP 2 của hai giống gà taị Viêṭ Nam (mã số 
ON552559.1 và ON773624.1), giống gà Trung 
Quốc (CP100558.1), gà Anh (BX930841.2) và 
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gà Mỹ (AY164487.1). Tương đồng 93,49% với 
giống gà tây taị Hà Lan (OW982295.1). Qua đó 
cho thấy trı̀nh tư ̣đoaṇ gen FGFBP 2 của gà rất 
bảo thủ, măc̣ dù các giống gà khác nhau đươc̣ 
thuần hóa ở các khu vưc̣ điạ lý rất xa nhau nhưng 
trı̀nh tư ̣ nucleotide của đoaṇ gen không có sư ̣
thay đổi. Do phân bố điạ lý, các giống gà nôị của 
Viêṭ Nam có thể có quan hê ̣nguồn gốc gần với 
các giống gà của Trung Quốc hay Thái Lan, nên 
khả năng cấu trúc di truyền giữa các giống gà này 
có mức tương đồng nhất điṇh. Mối quan hê ̣di 
truyền gần gũi giữa giống Gà ri vàng Tân Cương 
với các giống gà khác đươc̣ thể hiêṇ trên Hı̀nh 5. 
4. KẾT LUÂṆ 

Nghiên cứu đa ̃ phân lâp̣ và giải trı̀nh tư ̣
nucleotide thành công đoaṇ gen FGFBP 2 của 
giống Gà ri vàng Tân Cương, tı̉nh Thái Nguyên. 

Nghiên cứu đa ̃đăng ký thành công trı̀nh tư ̣
nucleotide của FGFBP 2 lên Ngân hàng gen 
quốc tế với ma ̃số là OL800559.1. 

Phân tı́ch đa daṇg di truyền của gen FGFBP 
2 ở 30 cá thể gà ri vàng Tân Cương cho thấy 
không có sư ̣đa daṇg về trı̀nh tư ̣nucleotide giữa 
các cá thể, tất cả 30 cá thể nghiên cứu có trı̀nh 
tư ̣ nucleotide của gen FGFBP 2 giống nhau 
100% và giống với các giống gà khác taị Viêṭ 
Nam, Trung Quốc, Anh, Mỹ. 
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Tap̣ chı́ Khoa hoc̣ Nông nghiêp̣ Viêṭ Nam. (17): 117-125. 
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